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POURQUOI ?

Les transports de porcs représentent un risque important d’introduction ou de propagation de maladies telles que la Peste Porcine Africaine sur notre territoire. En termes de
sécurité sanitaire, le transport d’animaux est susceptible de jouer également un rdle dans la transmission d’agents zoonotiques alimentaires tels que le virus de |I'hépatite E ou les
salmonelles. L'objectif de cette étude est d’identifier des biomarqueurs omniprésents, bactériens et viraux, de contamination des camions de transport de porcs. La diminution ou la

disparition de ces biomarqueurs pourrait permettre de vérifier I'efficacité du nettoyage et de la désinfection (N/D) des camions.

COMMENT ?
Cartographie des agents viraux et bactériens présents Vérification de |'abattement des agents sélectionnés apres N/D
100 camions non nettoyés aprés Analyse NGS (lonProton-Lifetechnologie) 8 camions avant et apres nettoyage
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détecter les agents précédemment
retenus

Agents retenus si détectés entre
30 et 95% apres N/D permetant
d‘évaluer les progres dans le
processus de N/D

tropisme digestif et respiratoire
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PCR pour confirmer leur présence dans
les pools de 10 chiffonnettes puis dans
les 100 prélevements individuels
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Les bactéries et virus omniprésents
(détectés dans 100% des prelevements)
sont retenus
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. _ E. coli 100 . .
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VERIFICATION DE 'ABATTEMENT DES AGENTS SELECTIONNES

Reésultats des PCR avant et apres N/D CONCLUSION

Pourcentage de detection
Site de Lawsonia | Clostridium |Mycoplama Les Adenovirus porcins (PAdV), L. intracellularis, les mycoplasmes, les
preievement) - Moment - |intracellularis | - spp. s F col R ik PV Peve PeV3 clostridies et E. coli ont été détectés systématiquement avant et entre 30 et
sur le camion (Law) (Clos) (Myco)
Cloicon avant N/D 100 100 100 100 100 88 25 75 13 95 % des échantillons aprés N/D.
aprés N/D 38 100 63 75 50 38 25 50 0
avant N/D 100 100 100 100 100 100 25 63 88 Cette omniprésence et le taux d'abattement qu’ils présentent apres le N/D
Rampe I res N/D 13 38 13 63 50 63 0 33 13 J . font d thoo? J tentiels bi
— ~vant N/D T = T T o = = = = es camions font de ces pathogenes de potentiels biomarqueurs pour
apres N/D >0 100 = o3 13 2> 0 = 0 valider le N/D des camions apreés le transport de porcs.

20

» 5 agents biologiques répondent

®
: aux 2 criteres:
za Bl . Etre détecté 3100% avant NJD REMERCIEMENTS
o] . l . « Etre détecté entre 30 et 95%
oc : . > . 7 e . P
g J e : |, apres N/D Les auteurs remercient la région Bretagne pour le financement de cette étude
© . & o | ® > 4 bactéries: . . . e
B e & ' s | § . ! . E. coli, ainsi que les entreprises (Cooperl, Socopa, Eureden) qui ont participé a
‘5:3 : g R ; g ¢  Lawsonia intracellularis , Iétude.
; ¢ A A ; . Mycop.la.ma spp., -ﬁ
» Clostridium spp. I p —
> 1 vVvirus: Institut du porc
45 A A A Al @ A ® A ® A ® A

* Les Adenovirus porcins (PAdV)

Law Clos Myco E.coli PAdV  PTV PCV1 PCV2 PCV3

® Avant N/D A\ Aprés N/D



