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Les échantillonnages CapSa montrent une évolution du microbiome, avec une diminution de Lactobacillus
et une augmentation de Clostridium, Terrisporobacter, et Streptococcus au cours du temps.

Résultats

Les bactéries du tractus digestif jouent un rôle essentiel dans la digestion, la production de nutriments, la formation

d'une barrière contre les pathogènes et la modulation du système immunitaire de l'hôte. La plupart des recherches se

sont concentrées sur le microbiote fécal, mais le microbiote de l'intestin grêle est différent de celui des fèces.

• Objectif: analyser les fluctuations du microbiome intestinal à différentes étapes de la vie des porcs, du sevrage à

l’âge adulte en utilisant CapSa.

L’outil CapSa a été validé in vitro et in vivo:

Méthode d’administration:

Naissance

T1

J52±3
T2

J70±3

T3

J83±3

T4

J110±3

T5

J126±3

Abattoir

J140±5

Sevrage J28
n=16

J0

2 CapSa/ 
cochon

Prucalopride
(0.15mg/PV)

J-2 à J0

Régime 
liquide

J0 à J3

Administrations CapSa

• L’abondance de Lactobacillus diminue progressivement, alors que 

l’abondance du genre Clostridium augmente et devient majoritaire à T4.

• L’abondance des genres Terrisporobacter et Streptococcus augmente 

progressivement de T1 à T5.
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Temps d’échantillonnage
Conclusion


