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_es communautes microbiennes presentes dans le colon ont des
fonctions nutritionnelles, neurologiques et immunitaires cles chez
a truie (Patil et a/, 2020). Le microbiote intestinal des porcelets,

8 truies d'une meme bande
<[ suivies en phase de lactation

argement herite de leur mere (Liu et a/, 2023), peut influencer leur Plateforme de
sante et leur performance (Fouhse et a/, 2016). dans chaque portee recherche
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Cette étude avait pour objectif de développer les connaissances * 1 porcelet sain &' de poids median
sur les relations entre le microbiote du gros intestin, les UL suivi jusqu'a la fin du post-sevrage
performances des truies et la sante des porcelets en utilisant des
methodes classiques de metagenomique. Mise-bas Sevrage
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Cette etude confirme que le microbiote | | Approche metagenomique Approche culturale Approche biochimique inflammation
. . . Comportement Metabolisme
intestinal est associe aux performances N broytique 2 AV

des truies et a la santé des porcelets. wmm Celulolytique ?

\ Amylolytique ?
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Toutefois, I'etude du microbiote par une
approche genomique uniguement est
imitante pour la compréhension des
mecanismes impliques.

Toxine

Immunite
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et de |'efficacite reelles et des voies metaboliques reelles

Quels mecanismes ?

=) Fonctions portées par le

. . , , _ , _ , o, microbiote plus importantes que la
Quiestla ? Que fait le microbiote ?  Qu'est-ce qui est metabolise ? | composition du microbiote 2
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