
Introduction
Les communautés microbiennes présentes dans le côlon ont des
fonctions nutritionnelles, neurologiques et immunitaires clés chez
la truie (Patil et al., 2020). Le microbiote intestinal des porcelets,
largement hérité de leur mère (Liu et al., 2023), peut influencer leur
santé et leur performance (Fouhse et al., 2016).

Cette étude avait pour objectif de développer les connaissances
sur les relations entre le microbiote du gros intestin, les
performances des truies et la santé des porcelets en utilisant des
méthodes classiques de métagénomique.

Approche multivariée de la relation entre santé 
intestinale du porcelet et microbiote digestif
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Cette étude confirme que le microbiote
intestinal est associé aux performances
des truies et à la santé des porcelets.

Toutefois, l’étude du microbiote par une
approche génomique uniquement est
limitante pour la compréhension des
mécanismes impliqués.
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  8 truies d’une même bande
suivies en phase de lactation

   
           dans chaque portée   

   1 porcelet sain de poids médian
suivi jusqu’à la fin du post-sevrage
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