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Potentiel d’amélioration de l’efficacité digestive 
dans les trois grandes races porcines françaises 

Contexte

 La digestibilité est une composante de l’efficacité alimentaire
qui est un enjeu majeur dans la filière porcine

 Jusqu'à récemment, elle n'était mesurée que dans des cages
de digestibilité

 Une méthode permettant de prédire les coefficients
individuels de digestibilité de l'énergie, de la matière
organique et de l'azote sur un grand nombre d'animaux par
spectroscopie proche infrarouge (SPIR) à partir d’une collecte
ponctuelle de fèces a été mise au point dans un projet
précédent (Labussière et al, 2019)

 Déru et al (2021) ont montré que les prédictions SPIR
établies sur des échantillons collectés à l'âge de 16 semaines
sont héritables chez les Large White Français

Matériel et méthodes
Données
 Les échantillons ont été collectés à la station de phénotypage

INRAE UE3P France Génétique Porc pour des porcs nourris
avec une alimentation conventionnelle

 629 mâles Large White et 514 mâles Landrace et 558 femelles
Piétrain ont été collectés à 21 semaines

 Mesures individuelles du gain quotidien moyen (GMQ) et de
l’indice de consommation (IC), ainsi que de l’épaisseur de lard
dorsal (ELD)

 Coefficients de digestibilité individuels (CUD) prédits par SPIR à
l'âge de 21 semaines pour l'énergie (E), la matière organique
(OM) et l'azote (N)

Paramètres génétiques
 Modèles linéaires mixtes avec blupf90+
 Paramètres estimés séparément dans chaque race
 Modèles uni-caractères pour estimer les paramètres génétique

des CUD
 Modèles bi-caractères pour estimer les corrélations génétiques

entre les CUD et les caractères de production

RésultatsConclusions

 L’efficacité digestive à 21 semaines est héritable 
chez les Large White, Landrace et Piétrain

 Les corrélations avec le GMQ sont à prendre en 
compte pour la sélection

Corrélations génétiques entre les caractères de 
production et les CUD (erreur standard)

Corrélations génétiques favorables avec IC et ELD,
dévaforables avec GMQ

Corrélations génétiques faibles à modérées

Partenaires

AAP-F2E-2019-DigestOp

Financement
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 Estimations 
peu précises

 CUD 
héritables

 Estimations 
plus faibles 
qu’à 16 
semaines

 Paramètres 
génétiques 
varient selon  la 
race, en 
particulier les 
variances

GMQ IC ELD

Landrace

CUD E -0,19 0,08 -0,27 0,15 -0,12 0,13

CUD OM -0,17 0,09 -0,30 0,17 -0,10 0,10

CUD N -0,32 0,14 -0,45 0,11 -0,30 0,12

Large 
White  

CUD E -0,24 0,08 -0,47 0,13 -0,20 0,14

CUD OM -0,26 0,10 -0,46 0,11 -0,19 -0,12

CUD N -0,20 0,12 -0,49 0,12 -0,23 0,15

Piétrain

CUD E -0,34 0,07 -0,54 0,10 -0,18 0,13

CUD OM -0,28 0,11 -0,51 0,13 -0,20 0,14

CUD N -0,54 0,10 -0,57 0,09 -0,31 0,14

0

0,1

0,2

0,3

0,4

CUD E CUD OM CUD N

h²

Landrace Large White Piétrain

-1

1

3

5

7

9

CUD E CUD OM CUD N

Variance phénotypique (%²)


