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I.  Estimer les paramétres génétiques des caractéres d’intérét par deux méthodes utilisant un modéle additif:
PBLUP (pedigree) et GBLUP (génomique).
Il.  Etudier la pertinence de la prise en compte de la dominance dans les modéles.

La création de la lignée synthétique Kador a débuté en 2017. Cette lignée a pour objectif d'améliorer la vigueur du porcelet
par la voie méle, dans un contexte ou I'augmentation de la prolificité génére des portées plus hétérogenes associées a des

risques de mortalité plus importants.
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Généalogie X et Z = matrices d'incidence

10590 animaux

Matrice D de relations génomiques de dominance calculée selon Vitezica et al. (2013).
Phénotypes
. ") 10590 animaux Estimation des composantes de la variance: logiciel AIREMLF90 (Misztal et al., 2014).
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S ‘1 v i) PBLUP : matrice de relations de parenté (A) calculée avec le pedigree.
‘Z; Génotypes ii) GBLUP : matrice de relations de parenté (G) calculée avec les génotypes (VanRaden,
~ SNP (60K
M’- Qiﬁ 23 (60K) 2008).
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PN : poids naissance ; PS21 : poids sevrage a 21 jours; PS28 : poids sevrage a 28 jours; A100 : age a 100 kg; GMQ2_21 et GMQ2_28 : gain Moyen Quotidien
entre le sevrage a 21 ou 28 jours et le testage (a ~100 kg ou ~ 4,5 mois); L100 : épaisseur de Lard dorsal a 100 kg; X5100 : épaisseur de muscle dorsal a 100
kg; GIM : gras IntraMusculaire; TMP : taux de Muscle des Pieces pHiJ : pH initial du Jambon ; pHuJ : pH ultime du Jambon; Exsudat

Résultats et Discussion
Tableau 1 —Héritabilités estimées (erreur standard ~0,03 dans tous les cas)
Caractéres Héritabilités
Chez le porcelet PN :0,07; PS21:0,04; PS28:0,10 ——»‘ héritabilités faibles
Croissance A100:0,34 ; GMQ2_21:0,40 ; GMQ2_28:0,41
Conformation L100: 0,53 ; X5100:0,42 ; GIM: 0,47 ; TMP : 0,43 héritabilités moyennes a
Qualité de la viande pHiJ : 0,13 ; pHul : 0,26 ; Exsudat : 0,30 fortes
Tableau 2 - Principales corrélations génétiques 28 2 La variance de dominance est
(erreur standard) entre les caracteres d’intérét significative et le modéle avec
Caractere L100 GIM X5100 dominance a une meilleure
A100 Ns? -0,30 (0,04) Ns? g 15 vraisemblance que MG pour ces
L100 0,57 (0,03) | 0,16 (0,04) ) 5 caractéres
GIM 0,24 (0,04) ° 5 7
INS : n'est pas significativement différent de zéro I I
* GIM favorablement corrélé avec la croissance et le X5100 A100 GMQ2_21 GMQ2_28 L100 X5100
* Corrélation génétique défavorable entre le GIM et le L100 Figure 1 - % de la variance additive représenté par la
* X5100 est défavorablement corrélé avec le L100 variance de dominance pour 5 caractéres
Conclusion

v/ Les parametres génétiques des caracteres d’intérét sont majoritairement favorables a la sélection.
v/ Les modeles utilisant I'information génomique permettent d’améliorer la précision d’estimation.
v/ La variance de dominance est significative pour cing caractéres (A100, GMQ2_21, GMQ2_28, L100 et X5100).
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