‘ Description du premier cas d’identification d'un
nouveau circovirus porcin, le PCV3, en France

‘ ' Maud Contrant (1), Cecilia Bernard (1), Lionel Bigault (1), Christelle Fablet (2), Valérie
Normand (3), Nicolas Rose (2), Yannick Blanchard (1)

(1) ANSES, Agence Nationale de Sécurité Sanitaire, Laboratoire de Ploufragan-Plouzané-Niort, Unité Génétique
Virale et Biosécurité, B.P.53, 22440 Ploufragan, France.
(2) ANSES, Agence Nationale de Sécurité Sanitaire, Laboratoire de Ploufragan-Plouzané-Niort, Unité Epidémiologie,

Santé et Bien-Etre, B.P.53, 22440 Ploufragan, France.
(3) Porc.Spective, rue Montgolfier, 56920 Noyal Pontivy, France

Avec la collaboration de Joaquim Ségalés Coma et Viviane Saporiti

Introduction

Points importants sur le PCV3:
- Identification du 3®™e circovirus porcin en 2015 par métagénomique aux USA dans un élevage montrant une augmentation de la mortalité (10%) et une
diminution du taux de conception (0,6%) chez les truies

+ Organisation génomique de type circovirus : ADN simple brin circulaire de 2000 nucléotides codant pour le géne de la REP et le géne de la CAP

* Portage sain identifié (Franzo et al. 2018), infection clinique avec une variété de symptomes et de lésions (troubles de la reproduction et avortements avec
foetus, porcelets momifiés, mort-nés ou faibles présentant des lésions de myocardite ou d’encéphalite, porcs en croissance ou adultes présentant des
symptdomes respiratoires, digestifs, systémiques avec lésions de vascularite (Jjang et al, 2019, Mora-Diaz et al, 2020).

» Détecté dans la plupart des fluides et des tissus, transmission verticale et horizontale
* Identifié a partir de 1967 au Brésil, circulation active (Amérique du Nord et du Sud, Asie, Europe) avec une augmentation des descriptions

Chronologie de la premiére suspicion et identification d’infection a PCV3 dans un élevage francais en 2019 :

Suspicion Suspicion Confirmation
Circovirose atypique en 2019 Circovirose a PCV3 Circovirose a PCV3
Elevage : Histologie : Histologie similaire Suivi de I'élevage:
Naisseur engraisseur de 130 truies, | ————— |-> déplétion lymphoide (ganglions,

indemne SDRP
-> croissance sub-optimale

amygdales)
-> rares cellules syncitiales

-> dépérissement apres sevrage bd X3 (plaque de Peyer)
-> porcs blancs

-> porcs diarrhéiques Recherche PCV2:
-> dyspnée -gPCR: (-)

- Immunohistochimie (IHC) @CAP : (+)

Matériel et méthode

:> :ﬁ - gqPCR PCV3 sur serum : (+)

Recherche PCV2:

-qPCR (-) t= )
-IHC (9) L
-10 cochettes
Recherche PCV3: - 30 porcelets sous la mére
-gPCR: (+) - 60 porcs en engraissement

- Hybidation in situ (HIS) : (+)

Préléevements

Hybridation in situ PCV3

Suite aux résultats non concordants de la premiére analyse (QPCR PCV2 négatives mais IHC PCV2 positives), 3 porcs présentant des signes Les HIS PCV3 ont été réalisées
cliniques font l'objet de nouvelles analyses afin d’investiguer I'infection & PCV2 et PCV3. Pour cela, la présence de lésions histologiques grace au systeme RNAscope® 2.5
compatibles avec une circovirose, la présence du PCV2 (qPCR et IHC) et du PCV3 (QPCR et HIS) & partir d’amygdale, d’iléon, de noeuds HD Reagent Kit-RED (Advanced
lymphatiques trachéo-bronchique, mésentérique, inguinal et rétropharyngien sont vérifiées. Aussi, un suivi de I'infection PCV3 est initié Cell Diagnostics, Newark, CA,
dans I'élevage, par analyse qPCR de sérums de 60 porcs d'ages variés en ciblant des bandes ayant été malades (7; 11; 15 et 19 semaines, 15 USA), avec la sonde PCV3
porcs/gamme d’age), de 30 porcelets en maternité et de 10 cochettes en quarantaine (a leur arrivée). (catalogue No. 491021), par J.

PCR qualitative PCV3

Ségales Coma et V. Saporiti.

Protocole Design Courbe standard
Les prélevements des 3 porcs ont été / REP ; o \,\' pente : 3.38,
broyés et I'ADN extrait a l'aide de ints 77 3g0 80 // 2 el R2:0.994,
colonnes QiaAmp DNA mini kit, puis le Fam-GGGCEGEETTTG i 5. o U efficacité:97.5§%
génome ADN a servi de matrice a la s 3 3 & w \S‘G\U"JOCOP'ES
qPCR (daprés Franzo, 2018). N wl \
100 nucleotides Quantité « 5w v ma ww ww wm e e
Résultats
Identification de I'agent pathogéne Suivi de I'élevage
qPCR PCV. HIS PCV3 Nombre
Age . ) PCR PCV3 (+)
Porcs Organes Résultats Ct copies/g Résultats g d'echantillons J
IAmygdale + 278 4,21E+06 ND Cochettes en quarantaine 182 jours 10 0%
Ganglion lymphatique tracheobronchique + 28,5 2,76E+06 + N -
Ganglion lymphatique mésentérique + 333 1,05E+05 ND Porcelets sous la meére 14 jours 30 0%
1 |Ganglion lymphatique inguinale + 272 6,55E+06 + . 7-11-15-19 o o
Ganglion lymphatique rétropharyngien + 29 1,94E+06 + [REI7E0 Ol I semaines 6 7%
lleon ND / / ND
Poumon nr ++ Les charges virales dans le sérum sont comprises entre 750E+03 a 4,93E+04 copies de
IAmygdale + 295 1,35E+06 ND génome/mL. Plusieurs animaux de 11 - 15 et 19 semaines d'dge sont infectés. Pas de détection
Ganglion lymphatique tracheobronchique + 252 2,56E+07 . du P(.ZV3 pox::rdle; porc.eletsd’s‘?us la mére, les cochettes en quarantaine et les porcs en
Ganglion lymphatique mésentérique + 291 1,80E+06 ND engraissement de 7 semaines cage.
2 |Ganglion lymphatique inguinale + 20,5 6,62E+08 + .
Ganglion lymphatique rétropharyngien + 21 4,52E+08 ++ ConCI usions
'P'(e)":qon : 32.2 2,20€+05 ND Ces résultats montrent pour la premiére fois la détection du PCV3 en France sur
U r + 'y Yy a . .
3 [Tous les organes ND / / / des porcs présentant du dépérissement avec des symptomes respiratoires et

“+" faible (<10 cellules), “++” moyenne (10-50 cellules), “+++" importante (>50 cellules), ND: non détecté, nr : non réalisé

HIS nceud lymphatique HIS poumon

LIS

Présence du PCV3 dans les follicules des nceuds lymphatiques montrant des déplétions lymphoidaires et
dans les poumons montrant des pneumonies interstitielles. Grossissement x200.
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digestifs. LARNm du PCV3 a été identifiée au sein des lésions histologiques
(pneumonie interstitielle et déplétion lymphoide modérées au niveau des
ganglions) par HIS, avec une charge virale modérée évaluée par qPCR. La présence
du PCV2 n’a pas été démontrée dans les tissus cibles. Ces résultats suggerent
I'implication du PCV3 pour expliquer les symptomes et les Iésions pour deux des
trois porcs investigués. Ces résultats sont concordants avec une étude américaine
menée sur des porcelets de post-sevrage naturellement infectés (De Conti et al,
2021). Cette étude décrit la détection de 'ARNm du PCV3 par HIS au sein des
lésions histologiques de pneumonie interstitielle lymphoplasmatique et de
myocardite lymphoplasmatique.

Les infiltrats inflammatoires multisystémiques, principalement au niveau
périvasculaire seraient les lésions principalement décrites (Saporiti et al, 2021),
essentiellement dans le coeur, le rein et les vaisseaux mésentériques (Mora-Diaz et
al, 2020). La pathogénie du PCV3 reste a élucider afin de préciser la cause des
infections cliniques, le diagnostic et I'importance économique de ce virus.



