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*Qualité d'imputation suffisante pour utiliser le
panel basse densité en sélection génomique

Contexte et objectif

*Panel basse densité : une solution pour
génotyper les femelles et les candidats a colt
limité

* Panel basse densité (1100 SNP) optimisé pour la
race Landrace francais

* Nécessité d'étudier I'impact de l'utilisation de ce

panel sur la qualité d'imputation des génotypes dans Qualité d'imputation
les deux autres races Piétrain et Large White
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- 42% assignation de parenté, polymorphismes d’intérét - : ; : ; 8
- 58% équidistants chromosome
+ Population considérée * Qualité d'imputation correcte et cohérente
avec la littérature
Prédiction des GEBV
* Imputation avec FlImpute Corrélations entre les GEBV estimées avec génotypes

, imputés et celles estimées avec génotypes 60/80K:
» Evaluation de la qualité d'imputation :
- corrélation entre génotypes vrais et génotypes imputés
- taux d'erreur d'imputation

0,97 0,90
0,97 0,92
0,94 0,91

» Prédiction des valeurs génomiques (GEBV) :
corrélations entre GEBV estimées avec les génotypes
imputés et GEBV estimées avec les génotypes 60/80K

» Corrélations élevées entre GEBV estimées
avec les génotypes réels et imputés

» Possibilité d'utiliser le panel pour I'évaluation
genomique
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