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IntroductIon

Dans les pays industrialisés, les salmonelles ubiquistes consti-
tuent  la  principale  cause  de  Toxi-Infections  Alimentaires 
Collectives  chez  l’homme  (Haeghebaert  et  al.,  2002).  Des 
produits carnés issus de la filière porcine ont été associés à 
des cas de salmonelloses humaines (Van Pelt et Valkenburgh, 
2001). La contamination de ces produits est liée au portage 
asymptomatique  de  Salmonella enterica  par  les  porcs  en 
élevage  (Borch  et  al.,  1996).  Par  ailleurs,  les  porcs  excré-
teurs de salmonelles sont à l’origine de la contamination des 
effluents d’élevage et d’abattoir.  L’utilisation de ces effluents 
sur  les  surfaces  agricoles  représente  une  source  impor-
tante de dissémination de salmonelles dans  l’environnement 
(Baggesen et al., 2001).

Bien que de nombreuses études aient été menées afin d’éva-
luer  le  statut de contamination des porcs en croissance par 
les salmonelles, peu de  travaux mettent en relation ce statut 
avec le niveau de contamination du lisier. La présente étude 
vise  à  objectiver  l’excrétion  de  Salmonella enterica  par 
69 lots de porcs en  fin d’engraissement et à évaluer  la  fré-
quence et le niveau de contamination des effluents produits. 

1. MatérIels et Méthodes

1.1. Prélèvements en élevage

L’étude  a  été  menée  dans  69  élevages  de  porcs  bretons 
volontaires pour participer  (Avril 2003 - Août 2005). Dans 
chaque  élevage,  une  bande  en  fin  d’engraissement  a  été 
sélectionnée.  L’excrétion  de  salmonelles  a  été  appréciée 
d’une  part  par  chiffonnage  des  caillebotis  (Sodibox,  La 
Forêt  Fouesnant,  France)  et  d’autre  part  à  partir  d’un  pool 
de matières fécales collectées à la surface du sol de chaque 
case de la salle retenue. La contamination par les salmonel-
les du  lisier produit par  les porcs pendant  la période d’en-
graissement  a  été  évaluée  à  partir  de  4  prélèvements  d’un 

litre de  lisier  stocké  sous  les animaux.  Les prélèvements ont 
été effectués à 4 endroits de la fosse à l’aide d’un tuyau en 
caoutchouc  introduit par  les orifices du caillebotis.  Le  tuyau 
était  relié  à  une  pompe  qui,  actionnée  manuellement,  per-
mettait l’aspiration du lisier.  

1.2. analyses microbiologiques

Une recherche qualitative de Salmonella enterica a été réali-
sée à partir des chiffonnages d’environnement, de 25 gram-
mes de matières fécales poolées et homogénéisées et 25 mL 
de  lisier  selon  un  protocole  classique  en  4  étapes  (NFU 
47-102). Chaque isolat a été sérotypé en suivant la classifi-
cation de Kauffman-White  (Popoff et  Le Minor, 1992). Une 
quantification  a  été  effectuée  selon  la  méthode  du  nombre 
le plus probable à partir des pools de matières fécales et de 
lisier (Fablet et al., 2006). 

2. resultats

Les  résultats  relatifs  aux  prélèvements  décelés  contaminés 
par  Salmonella enterica  sont  présentés  au  Tableau  1.  Au 
sein de l’échantillon, l’excrétion de Salmonella enterica par 
les  porcs  en  fin  d’engraissement  a  été  mise  en  évidence 
dans 20,3 % (14/69) des bandes à partir de chiffonnages 
d’environnement. L’utilisation de pools de matières fécales a 
permis de déceler  la présence de salmonelles dans 8 ban-
des  (11,6 %).  Sur  les  8  lots  concernés,  une  quantification 
de salmonelles a pu être menée pour 5 bandes. Les niveaux 
de  contamination  variaient  de  2,4  à  350  Salmonella/g. 
La proportion de lisiers décelés contaminés par Salmonella 
était de 11,8 % (8/68 bandes) avec des niveaux atteignant 
au maximum 110 Salmonella/mL. Une numération de sal-
monelles a été possible à partir de pools de matières féca-
les  et/ou de  lisier  lorsqu’au moins  40 % des  chiffonnages 
d’environnement  étaient  positifs.  Salmonella Typhimurium 
et Salmonella Derby étaient  les deux  sérotypes principale-
ment représentés.  



3. dIscussIon - conclusIon

Les  résultats  indiquent que  le  lisier de porcs  stocké  sous 
les  animaux  peut  être  contaminé  par  Salmonella ente-
rica. Toutefois, la proportion de lisiers contaminés par les 
salmonelles, obtenue dans cet échantillon d’élevages, est 
relativement  faible  et  les  niveaux de  contamination  sont 
assez  bas  (<110  Salmonella/ml).  Les  effluents  contami-
nés par Salmonella correspondent à des bandes de porcs 
en  fin  d’engraissement  fortement  excrétrices.  Plusieurs 
études montrent que la maîtrise du risque « salmonelles » 
dans les effluents peut être assurée par une gestion opti-

misée de leur stockage (Placha et al., 2001 ; Watabe et 
al., 2003 ; Hutchison et al., 2005). Dans ces conditions, 
lorsque  des  mesures  de  stockage  adéquates  sont  appli-
quées,  la  probabilité  de  dissémination  de  Salmonella 
enterica dans l’environnement doit être mineure.
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tableau 1- Résultats d’analyses microbiologiques relatifs aux prélèvements décelés contaminés par Salmonella enterica 
 (16 élevages positifs/69 élevages, Avril 2003-Août 2005)

chiffonnages  
d’environnement Pool de matières fécales lisier

elevage %  Positifs  
sérotype de salmonelles

npp*
(S./gram et IC95 %)

sérotype de 
salmonelles 

npp
(S./ml et IC95 %)

sérotype de 
salmonelles

02 100 - S.T 2,4 (0,66-8,5) S.T - S.T
05 50 - S.T 350 (94-1300) S.T - S.T
08 25 - S.Bredeney - S. Bredeney - -
09 41,7 - S. Derby 350 (94-1300) S. Derby 1,6 (0,38-6,9) S. Derby
10 16,7 - S.T - - - -
14 12,5 - S. Derby - - - -
16 8,3 - S.T - - - -
24 0  - - - S. Derby
25 8,3 - S. Derby - - - -
30 37,5 - S.T - - - -
32 75 - S.T 7,6 (2,5-23) S.T - S.T
45 90,9 - S. Derby 350 (94-1300) S. Derby 110 (35-360) S. Derby
56 0  - S.T - -
58 50 - S.T - S.T 5,8 (1,9-19) S.T
60 50 - S.T - - - S.T
67 16,7 - S.T - - - -

* npp : nombre le plus probable ; ** S.T : S. Typhimurium
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