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Environnements de production Est-ce que ces perturbations
sub-optimaux: que I’on ne controle pas ont un # Etude par
d Perturbations de faible intensité impact sur la sélection des simulation
Changement climatique et de courte durée caractéres de production ?
Simulanons

Population
10 générations, 6000 individus
4 bandes — 10 cases / génération

Phénotype perturbé = phénotype non-
perturbé — fonction () qui dépend de la

robustesse de I’individu i et de I’intensité
de la perturbation au temps j

, ~

» Type de perturbation: bande / case /
individuelle

» Corrélation génétique robustesse-production

perturbations — (positive, neutre, négative)

» Corrélation génétique résistance-résilience
(positive, neutre, négative)

DOEEIE RS > Héritabilité de la robustesse (0,15 / 0,4)

intra-bande pour GMQ et Poids a 100
jours (P100)

Figure 1 - Exemple de phénotypes simulés pour un
Estimation héritabilité animal dans le cas perturbé et non-perturbé

génétiques
Resultats

Sous-estimation des héritabilités

Impact plus important si corrélation
robustesse-production est négative
Moins bonne précision des valeurs génétiques

GM P100 . . o
. Q . Non mise en évidence d’effet
R p(BV, EBV) FB h p (BY, EBY) FB significatif de la corrélation
Sans perturbation® 0,26:0,03 0,69+0,02 0,46+0,03 0,29+0,03 0,67:0,02 0,47+0,03 résistance-résilience, de
Si perturbations® 0,22:0,03 0,6240,03 0,44+0,03 | 0,21:0,03 0,63+0,03 0,43+0,03 il e L gt esis i olt
— type de perturbation sur ces impacts
Corrélationentre | - | g 20+0,01 0,61+0,01 0,43:0,01 0,1920,01 0,62:0,01 0,42:0,01
production et 0 | 0,22:0,01 0,62+0,01 0,44+0,01 0,2120,01 0,63:0,01 0,4320,01
= + + + + |+
robustesse? bl it T hi— i it *EBV : valeur génétique prédite
+ 0,23x0,03 0,63+0,01 0,45+0,01 0,22+0,01 0,65+0,01 0,44+0,01 BV : valeur génétique simulée

“moyenne (u)+ déviation standard (sd) calculées sur lensemble des sets de simulation, °li£sd de la moyenne des sets concernés

Tableau 1 —Impact des perturbations sur ’estimation des paramétres et valeurs génétiques selon
la corrélation entre la production et la robustesse

ConclusioNi&APErSPECHIVES

Reconstruire la courbe théorique non-
perturbée des animaux -> Estimer plus
correctement leur potentiel de production
et de robustesse.

En pratique, nous ne sélectionnons pas

les mémes animaux dans des conditions
environnementales différentes.




