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Materlel et methOdes Fig. 1 : Caryotype en bandes GTG d’un verrat (normal)

Les animaux controlés sont majoritairement de jeunes verrats de race pure (tous types génétiques ; étage de sélection)
controlés avant leur mise a la reproduction en CIA. Le volume d’activité de la plateforme a trés fortement augmenteé
de 1997 a 2007. 1l est stable depuis 2010, et voisin de 1900 porcs/an (Fig. 3).

Dix metaphases par animal sont systematiquement comptees. A 1’'1ssue de ce comptage, 3 cellules sont caryotypees (bandes
GTG — Fig. 1). S1 une anomalie est identifice, d’autres cellules peuvent €tre analyse¢es. Une caracterisation fine de I’anomalie
par des techniques de cytogenectique moleculaire est eventuellement entreprise. L’activité de la plateforme est désormais
prise en charge par une équipe de 3 personnes, s’appuyant sur un plateau technique de haut niveau.

Resultats

B VVolume global d'activité de |la
plateforme (nombre d'analyses initiées)

2500

2% 1%

10% vy 7 Nombre d'animaux avec résultat disponible

2000
B T. réciproques
Inversions 1500
$J T. Robertsoniennes
1000
7} Autres anomalies
de structure
500 I [

87% (n=152) 0
1997 1998 1999 2000 2001 2002 2003 2004 2005 2006 2007 2008 2009 2010 2011 2012 2013 2014 2015 2016

Fig. 2 : Fréequences relatives des differentes anomalies de structure identifiees

Fig. 3 : Evolution de I’activite de la plateforme ENVT-cytogénéetique depuis 20 ans

176 anomalies constitutionnelles de structure différentes et nouvelles ont été identifiées au cours des 20 dernieres annees
(entre 2 et 17 par an). La majorité étaient des translocations réciproques (152, soit 87% - Fig. 2).

La prévalence de ces remaniements de structure constitutionnels équilibrés dans I’ensemble des populations controlées
est relativement stable depuis 15 ans, de ’ordre de 0,5%.
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